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研究成果概要 

 本研究では、京都大学化学研究所スーパーコンピュータシステムを利用し、次世代シーケン

サーによるディープシーケンシングのデータの遺伝子予測、機能アサインメントを行ったデー

タに関して、バックアップ作業を実施した。 
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