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研究成果概要 

 本研究では、京都大学化学研究所スーパーコンピュータシステムを利用し、DNA 配列空間

に新規機能を予測する新たな情報技術の確立を目指す。これまでのところ、公開ゲノムデータ

ベースより延べ 12,000 件の高品質な原核生物ゲノム情報を取得し、大規模な比較ゲノム解

析、および各種タンパク質機能データベースとの紐づけを行った。今後は解析結果をさらに分

析し、相同性検索に依らないタンパク質機能予測の新たな手法を開発する。 
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